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Структура вступительного экзамена. 

Форма проведения -устный опрос. Результат по билетам оценивается по 5 балльной 

шкале. Итоговая оценка выставляется комиссией на основе оценки за каждый вопрос. 

 

Оценка уровня знаний (баллы): 

Каждый вопрос оценивается по пятибальной шкале.  

"Отлично" – 5 баллов (по 5-балльной шкале);  

"Хорошо" - 4 балла (по 5-балльной шкале);  

"Удовлетворительно" – 3 балла (по 5-балльной шкале);  

"Неудовлетворительно" - 0-2 балла (по 5-балльной шкале). 

 

Критерии 

 

 Баллы 

Ответ полный без замечаний, продемонстрировано рабочее знание предмета. 5 

Ответ полный, с незначительными замечаниями 4 

Ответ не полный, существенные замечания 3 

Ответ на поставленный вопрос не дан 0-2 

 

 

 Рекомендуемая литература 

1. Леск А. Введение в биоинформатику. Москва: Изд. Бином, 2009, 2013, 2017 – 318 с. 
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